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Материалы и методы 

Цель 

Оценка перспектив использования в 

качестве диагностического теста для 

быстрого поиска и первичной 

идентификации культур Vibrio cholerae 

серогрупп O1 и O139, бактериофага V. 

cholerae ФБ O139 серогруппы 

«Бенгал» на основании биологических 

свойств и генетических характеристик. 

Бактериофаг «ФБ» взят из коллекции 

лаборатории бактериофагов ФКУЗ 

Ростовский-на-Дону противочумный 

институт Роспотребнадзора. Изучение 

биологических свойств осуществляли 

общепринятыми методами. 

Полногеномное секвенирование 

бактериофага «ФБ» осуществляли на 

платформе Miseq (Illumina). 

Кодирующие последовательности 

ДНК выявляли и анализировали, 

используя программные ресурсы 

BLASTN и RAST. Наличие или 

отсутствие генетических детерминант, 

характерных для умеренных 

бактериофагов проверяли при 

помощи, созданной нами, базы 

данных и разработанного 

программного обеспечения 

«PhageAnalyzer» 

(http://antiplague.ru/phageanalyzer/). 

Результаты 

Бактериофаг ФБ обладает широким спектром литической активности в 

отношении V.cholerae О1 и О139 серогрупп. На газоне индикаторной культуры 

образует прозрачные негативные колонии диаметром 1,5-2 мм. (рисунок 1). 

Специфичность подтверждена на большом наборе представителей 

близкородственных микроорганизмов семейств Vibrionaceae, 

Pseudomonadaceae, Enterobacteriaceae. По данным электронной микроскопии 

фаг является головчатым. Анализ данных нуклеотидных последовательностей 

говорит о его принадлежности к ДНК-содержащим бактериофагам порядка 

Caudovirales. Фаг ФБ представлен линейной двухцепочечной ДНК размером 

37315 п.н., в геноме фага не выявлены гены интеграз, резистентности к 

антибиотикам и детерминанты вирулентности характерные для V.cholerae. 

Заключение 

Диагностический бактериофаг ФБ, обладающий широким спектром литической 

активности и высокой специфичностью, может быть использован для 

идентификации V.cholerae O139 серогруппы «Бенгал». Поскольку, в результате 

генетической характеристики, не обнаружены гены, характерные для 

умеренных фагов, ФБ является литическим. Использование бактериофага «ФБ» 

в качестве диагностического инструмента является высокоэффективным и 

простым в исполнении методом, позволяющим быстро идентифицировать 

V.cholerae серогрупп O1 и O139. 

Рисунок 1. Морфология негативных колоний бактериофага V.cholerae ФБ 
O139 серогруппы «Бенгал»  
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