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Цель 

Известно, что мутации в гене ERG11, 

кодирующем ланостерол 14α-диметилазу, 

предотвращают ее связывание с азолами, что 

обуславливает приобретенную устойчивость у 

Candida albicans.  

Цель исследования состояла в определении 

распространенности ассоциированных с 

устойчивостью к азолам мутаций в гене ERG11 

среди грибов рода Candida, выделенных от 

ВИЧ-инфицированных пациентов с 

рецидивирующим орофарингеальным 

кандидозом. 

В исследование включено 10 штаммов Candida 

albicans, выделенных от ВИЧ-инфицированных 

пациентов с клиническими признаками 

орофарингеального кандидоза, находящихся на 

лечении в Инфекционной клинической 

больнице №2 г. Москвы. Поиск мутаций в гене 

ERG11 проводили с помощью секвенирования 

по Сенгеру. 

Результаты 

В данной выборке были выявлены следующие 

мутации: E266D - у четырех штаммов, G464S – 

у двух штаммов, I471L – у одного штамма, 

V488I, D116E - у трех штаммов. У некоторых 

штаммов выявлены множественные мутации. 

S16V обнаружена у двух штаммов, но в 

литературе не описана и расположена вне 

активного центра фермента. E266D, G464S, 

I471T и D116E ассоциированы с устойчивым к 

азолам фенотипом в предшествующих 

исследованиях. Часто встречающиеся в 

литературе мутации Y132H, F105L, K287R, 

G450E, R467K, в нашей выборке не 

встречались.  

Выводы 

Таким образом, 7 из 10 штаммов в нашей 

выборке несли мутации в гене ERG11, большая 

часть, из которых ассоциирована с 

устойчивостью к азолам. Это говорит об 

актуальности проблемы приобретенной 

устойчивости к противогрибковым препаратам. 

В тоже время, наиболее часто встречающиеся в 

литературе мутации, такие как Y132H, в нашей 

выборке выявлены не были, что может говорить 

об особенностях механизмов устойчивости у 

штаммов Candida spp, распространенных на 

территории России. Однако, для получения 

достоверной картины необходимы гораздо 

более масштабные исследования. 
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